DES GROUPES GENETIQUES
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DISTINCTS CHEZ LE FRENE NOIR ?
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CONTEXTE HYPOTHESES

 Deux groupes génétigues homogenes séparées par les
Appalaches
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e Associé aux écosystemes humides et  Adaptation locale a lI'intérieur de chacun des groupes

FRENE NOIR (Fraxinus nigra)

ripariens

e Espece d'importance spirituelle et
culturelle pour certaines Premieres
Nations

PROBLEMATIQUE

e 99 % de mortalité en présence
d’agrile du fréne (Agrilus planipennis)

e En danger critique d’extinction

e Hausse de |la nappe phréatique

e Rj sgque de cascade tro P h |q ue P Y4 . Populations échantillonnées
" Aire de répartition du fréne noir
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OBJECTIFS 4

e Documenter la diversite géenetique ECHANTILLONS SEQUENCAGE
neutre, et adaptative

e Etudier 'ensemble de laire de 998 individus * Méthode GBS
répartition de 'espéce e 125 populations e Marqueurs SNP
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DIVERSITE GENETIQUE NEUTRE

e Estimer les flux géniques entre populations
e |dentifier les groupes génetiques distincts

DIVERSITE GENETIQUE ADAPTATIVE

e Tester les associations genotype-
environnement
e |dentifier les marqueurs sous selection

RETOMBEES

e Guider les plans de conservation

e Maximiser la représentativité genétique des
individus dans les parcelles de suivi et |la
conservation ex-situ

e |dentifier des individus résistants

e Orienter les choix de selection et de
croisements .

e Sélectionner les sites ou déployer les
semis resistants
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