
Évaluation précoce de la bioproductivité d’un système agroforestier sur les rejets miniers aurifères en région nordique canadienne
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Desmaraisville, Nord du Québec

La revégétalisation des sites miniers est un enjeu majeur du Canada

• Plan d’action 2017-2021 du MDDELCC pour la protection et la réhabilitation des sols
contaminés par l’activité minière;

• Phytoremédiation offre plusieurs avantages environnementaux et économiques;

• Association entre les microorganismes symbiotiques et la plante est crucial(1,2,3) ;

Objectifs
1.Évaluer la productivité végétale en fonction des différentes méthodes

d’implantation des arbres ;
2.Caractériser les communautés fongiques et bactériennes, plus spécifiquement les

symbiotes racinaires, 4 ans après l’implantation des arbres

Chantal Giroux, Degi Harja Asmara, Chantal J. Beauchamp, Damase P. Khasa

Analyse des communautés bactériennes et fongiques 
par le métabarcodage(4,5)

https://www.pnas.org/content/114/52/13587
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Mine d’or Bonterra

• Le biochar et l’inoculation de microorganismes 
symbiotiques(1,3) ont des impacts sur la croissance des 
végétaux, mais ceux-ci sont complexes, donc on retrouve 
beaucoup d’interactions dans le modèle linéaire.

• Il faudra aller plus en profondeur pour comprendre ces 
interactions.

numDF denDF  F-value p-value

(Intercept)                                     1  1006  15.3089  0.0001 ***

Biochar                                         1  1006   0.0000  0.9973

Inoculation                                     1     3   0.0066  0.9403

Spacing                                         2    11   0.7603  0.4906

HerbMix                                         1  1006  55.5060  <.0001 ***

Biochar:Inoculation                             1  1006  25.3869  <.0001 ***

Biochar:Spacing                                 2  1006   0.4716  0.6242

Inoculation:Spacing                             2    11   4.3301  0.0410 *

Biochar:Species 3  1006  24.0059  <.0001 ***

Inoculation:Species                             3  1006  14.0352  <.0001 *** 

Spacing:Species                                 6  1006   3.3406  0.0029 ***

Biochar:Inoculation:Spacing                     2  1006   1.2262  0.2938

Biochar:Inoculation:Species                     3  1006   1.5965  0.1886

Biochar:Spacing:Species 6  1006   0.9664  0.4467

Inoculation:Spacing:Species                     6  1006   0.5143  0.7978

Dispositif split-split plot avec 6 facteurs  fixes et 4 effets aléatoires
(Bloc, biochar, inoculation, type de système, espacement des plants et espèce d’arbres)

1536 arbres
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