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-Criteres de distinction
morphologique limités

La comparaison des génomes chloroplastiques
élucide l'évolution de cette organelle et son

lien avec la spéciation et la dispersion.

-Six especes de meéleze
qui se ressemblent
morphologiquement
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-Le séquencage de
nhouvelle génération
(NGS) a révolutionné
les études génétiques

-Classifications moléculaires
contradictoires selon le type de
mardueur génétique utilisé et le

génome analysé

Le séquencade du génome chloroplastique
permet d'étudier la classification et la
phylogénie des six especes de mélezes

L'ADN chloroplastique permet de définir la
direction du parcours évolutif des génomes
chloroplastiques.
-Apparition des nouvelles
meéthodes de séquencage plus

precises Le génome chloroplastique complet de différents especes a

été généré avec succes a l'aide de l'approche de séquencage
de nouvelle génération

CONTRIBUTION

-Possibilité de séquencage de
l’ADN chloroplastique en complet

OBJECTFS MATERIELS ET METHODES
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» Utiliser la variation du génome
chloroplastique pour discriminer six
especes de meélezes

» Realiser des analyses comparatives
statistiques et structurelles en
comparant le contenu global en genes et
'organisation des génomes

» Explorer la relation évolutive entre les
difféerents génomes chloroplastiques et
développer des marqueurs moléculaires
détectés dans ces génomes
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chloroplastes ?
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-Annotation des Séquences Bondar, E. ., Putintseva, Y. A., Oreshkova, N. V., & Krutovsky, K. V. (2019). Siberian larch (Larix sibirica
Ledeb.) chloroplast genome and development of polymorphic chloroplast markers. BMC

bioinformatics, 20(1), 47-52.
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