Labo: 29-30 Mars 2010

1) Les données

1. Chargez vos données en utilisant une des méthodes proposées dans le cours

2. Explorez vos données en utilisant les fonctions str() et summary()

3. Exercez-vous remplacer des valeurs:

4. Créer une copie de votre jeu de données

5. Utilisez cette syntaxe pour effectuer les remplacement: par ex. veget[species==1]<0.3

2) Matrice d'association

1. À partir des données dont vous disposez, faites les transformations de variables nécessaires (si s'appliquent), appliquez un coefficient d'association et réfléchissez à votre choix (justifiez votre choix)

3) Méthodes de classification

1. À partir du résultat précédent, appliquez 2 méthodes d'agglomération hiérarchiques et une non hiérarchique (k-means). Utilisez les éléments d'évaluation de qualité (calinski, shepard, silhouette). Comparez vos résultats. Quel est le résultat optimal et quels sont les groupes les plus homogènes sans chacun des cas?

4) Ordination

1. Réalisez chacune des opération suivantes :

1. Appliquez une ou (plusieurs) méthodes d'ordination sans contraintes puis avec contraintes sur vos données:

1. Identifiez les différentes parties de la sortie:

1. Interprétez les valeurs propres;

2. Choisissez vos principaux axes factoriels

3. Appliquez la méthode du bâton brisé pour étayez votre choix

2. Créez les diagrammes suivants en respectant le type de cadrage:

1. plot(pca1, scaling=1)

2. plot(pca1, scaling=2)

NB: aidez-vous des étapes suivantes:



plot(dune.ca, scaling=1, type="n")



text(dune.ca, display="species", col="red")



points(dune.ca, display="sites", col="green")
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